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[서론]

콩은 단백질 함유량이 높고 영양학적 가치가 높지만 특유의 비린내, 알레르기 유발, 소화 불량 등의 식미저해인자도 가지고 

있다. 콩에 대한 소비자의 접근성을 높이기 위해 이러한 식미저해인자가 제거된 콩 품종 개발이 필요하다. 목표 형질의 표현형

만으로는 식미저해인자 결여 계통 선발이 쉽지 않으므로 관련 유전자를 검정하기 위한 분자마커를 개발하였다. 콩 특유의 비

린내를 유발하는 Lipoxygenase1(Lx1), Lx2, Lx3, 알러지를 유발하는 P34, CG-1, 소화억제효소인 KTI 결여 인자를 판별할 수 

있는 gDNA 기반의 분자마커를 제작하여 조건을 확립하였다.

[재료 및 방법]

시험재료는 Williams82(대조군), 무비린내 관련 품종 5종(미소, 진양, 단미2호, 진품콩, 진품콩2호), KTI 결여 품종(진양, 

PI196168), 저알러지 품종(PI567476, PI200485)를 이용하였다. 시험방법은 각 품종의 NGS 결과를 토대로 식미저해인자들

의 유전자 서열 정보를 확보하였고, exon에 위치하는 돌연변이 부위를 타겟으로 SSLP, CAPS, dCAPS 타입의 분자마커를 제

작하였다. 각 품종 및 분리계통 세대의 gDNA를 추출하여 분자마커 분석을 하였고, mRNA와 단백질 발현 분석을 병행하여 

분자마커의 신뢰성을 보여주고자 하였다.

[결과 및 고찰]

NGS(re-sequencing) 결과로부터 미소와 진양에서 Lx1 유전자 일부(74bp)의 deletion, Lx2 유전자의 coding region의 치환 돌

연변이, Lx3 유전자의 G deletion으로 인한 조기 종결코돈 생성 등의 유전자 기능 억제 원인을 확인하였다. 또한, 진양과 

PI196168의 KTI 유전자 9 region의 치환 돌연변이 확인 및 PI567476의 P34 유전자 4 염기서열 insertion으로 인한 조기 종결코

돈 생성, 그리고 PI200485의 CG-1 유전자 부근의 large deletion을 파악하였다. 이를 바탕으로, exon에 위치하는 돌연변이 부

위만을 타겟으로 한 분자마커 제작 및 gDNA 기반의 실험 조건을 확립하였다. 또한, 각 인자 결여 품종에서의 mRNA 발현 분

석 결과, Lx1, Lx3, P34, CG-1 유전자의 mRNA 발현 양이 각각 감소하였다. SDS-PAGE 기법을 통해 lipoxygenase, CG-1 

(beta-conglycinin alpha prime subunit), KTi의 단백질 발현도 각각 크게 감소하였음을 확인하였다. 본 연구의 결과, gDNA 추

출과 PCR 기법으로 미소, 진양의 Lx1, Lx2, Lx3 결여 인자, PI196168의 KTI 결여 인자, PI567476의 P34 결여인자, PI200485

의 CG-1 결여인자를 정확하게 판별할 수 있어 식미저해인자 제거 계통 선발에 활용이 기대된다.
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