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[서론]

벼는 세계 3대 식량작물 중 하나이면서 우리나라의 주요 식량원이기도 하다. 벼가 품질 및 수량을 유지하면서 등숙되려면 등

숙기에 고온 스트레스를 피해야 한다. 한편, 최근 기후변화로 인한 이상고온 조건이 증가되고 있으며 이로 인해 동할미가 발생

하는 등 벼 품질이 저하될 수 있다. 본 연구에서는 새일미×남평 F2집단 92개체 및 BC1F2 집단 91개체를 활용하여 고온 스트레

스로 인한 벼 동할미율 증가와 관련된 QTL을 탐색했다.

[재료 및 방법] 

QTL 분석은 2019년 밀양에서 보통기재배한 새일미×남평 F2집단 92개체와 2020년 밀양에서 조기 재배한 새일미×남평 

BC1F2 집단 91개체를 이용하였다. 동할미 저항성 QTL 정밀유전자지도는 KASP 마커 2개, InDel 마커 7개를 이용해 작성되

었다. 동할미율은 현미 200립을 RN600을 이용하여 측정하였다. 이후 정립에 대한 동할미의 퍼센트 비율을 계산 후 

IciMapping 4.1.0.0 버전을 이용하여 11번 염색체 상의 동할미율 관련 QTL을 탐색했다.

[결과 및 고찰] 

2019년 밀양에서 보통기재배한 새일미×남평 F2집단 92개체를 KASP마커 유전자형 및 동할미율 데이터를 바탕으로 QTL을 

분석한 결과 11번 염색체 2.83-5.01Mb 영역 및 9번 염색체 21.01–22.17Mb 영역에서 동할미율 관련 QTL이 발견되었다. 9번 

염색체 상의 동할미 저항성 QTL qFIS9은 LOD 값이 3.71이면서 전체 표현형 변이의 9.94%를 설명하였고 11번 염색체 상의 

동할미 저항성 QTL qFIS11의 LOD 값은 8.94이고 전체 표현형 변이의 17.74%를 설명한다고 나타났다. 이 중 11번 염색체 

상의 동할미 저항성 QTL qFIS11의 정밀유전자지도 작성을 위해 새일미를 반복친으로 여교배한 새일미×남평 BC1F2 집단 91

개체를 육성했다. 이 여교배 집단을 활용하여 다시 QTL을 분석한 결과 11번 염색체 3.91-4.79Mb 영역에서 LOD는 3.34이고 

전체 표현형 변이의 16.13%를 설명하는 QTL이 탐색되었다. 해당 영역 내 유전자형이 완전미율이 높은 품종인 남평 유형일 

경우 BC1F2 개체의 동할미율 역시 낮아지는 것으로 나타났다. qFIS11은 동할미 발생 관련 신규 QTL로서, 해당 QTL의 정밀

유전자지도 작성은 벼 내열성 관련 육종의 실마리가 될 것이다. 
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