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기주식물에 따른 꽃송이버섯의 Methyl orsellinate와 
Sparassol의 함량
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Sparassis latifolia by Host Plants
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ABSTRACT : It is known not only that antifungal compounds such as sparassol, methyl orsellinate (ScI) and methyl-dihydroxy-
methoxy-methylbenzoate (ScII) were produced during submerged culture from Sparassis crispa, but also that ScI and ScII were
appeared higher antifungal activity than sparassol. The aim of this study, antifungal compounds of Sparassis latifolia were purified
from mycelial culture media and identified by using NMR and ESI-MS. Based on HPLC analysis, methyl orsellinate and sparassol
were detected at 15 min and 31 min of retention time, respectively. The compounds derived from S. latifolia were classified into
four production patterns according to their strains. The strains originated from host plant Larix kaempferi and Pinus koraiensis
showed different patterns of compound production, whereas the strains originated from host plant P. densiflora and Abies
holophylla showed almost same patterns. There was no correlation between mycelial biomass and compound production. KFRI
645 strain from L. kaempferi exhibited higher methyl orsellinate production (0.170 mg/ml). Sparassol was produced by KFRI 747
from P. densiflora (0.004 mg/ml). Thus, our result revealed the new fact that methyl orsellinate and sparassol have different
patterns according to the strains originated from different host plants.
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서 론

꽃송이버섯속(Sparassis) 버섯은 전세계에 널리 분포하는
것으로 알려져 있으며(Light and Woehrel, 2009), 이 중 꽃
송이버섯(Sparassis latifolia)은 한국, 일본, 중국, 러시아 등

극동아시아 지역에 한정되어 분포하는 것으로 최근에 밝
혀졌다(Dai et al., 2006; Ryoo et al., 2013; Zhao et al.,
2013). Ryoo 등(2013)이 우리나라의 꽃송이버섯을 분석한
결과, S. crispa가 아닌 Dai 등(2006)이 보고한 S latifolia와
모두 일치하는 것으로 조사되었다. 일반적으로, 버섯의 베
타글루칸(β-glucan) 성분은 여러 가지 면역, 항암, 당뇨, 염
증치료 등 다양한 기능을 나타내는 것으로 알려져 있는데
(Chan et al., 2009; Rop et al., 2009; Kwon et al., 2009), 이
중 꽃송이버섯은 항암작용을 하는 β-1,3-glucan과 β-1,6-
glucan이 가장 많이 함유되어 있는 버섯으로 밝혀지면서 주
목을 받게 되었다(Ohno et al., 2000; Politi et al., 2007;
Rop et al., 2009).
또한, 꽃송이버섯은 배양 과정에서 결정물질(길이 1 cm,
직경 0.1~0.18 mm)을 만들어 내는 것으로 알려져 있는데
(Ka et al., 2007), 이 물질은 Wedekind와 Fleischer(1924)
에 의해 methyl-2-hydroxy-4-methoxy-6-methyl-benzoate
(sparassol), 또 Woodward 등(1993)에 의해 methyl-2,4-
dihydroxy-6-methylbenzoate(methyl orsellinate)와 methyl-
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dihydroxy-methoxy-methylbenzoate임이 밝혀졌으며, S.
ramosa로부터 분리한 sparassol의 경우에는 orsellinic acid
monomethyl ether로 표기하기도 한다(Hawksworth et al.,
1995).
꽃송이버섯의 결정물질은 항진균 효과를 나타내며, me-

thyl orsellinate가 sparassol보다 더 높은 항진균 활성이 있
는 것으로 보고되었다(Woodward et al., 1993). 뿐만 아니
라, 이 결정물질은 꽃송이버섯이 침엽수의 심재를 부후시
킬 때 생성되는 물질로, 균의 감염여부를 판별할 수 있는
지표로서의 활용 가능성을 제시하였다(Woodward et al.,
1993). 지금까지 국내에서는 꽃송이버섯이 생성하는 결정
성 물질의 화학적 조사나 배양조건에 따른 물질 함량의 차
이에 대해 연구된 바가 없으며, 꽃송이버섯의 발생 기주
식물이 서도 다른 균주들을 대상으로 결정물질의 화학적
특성이나 생산 양상을 비교한 바도 없다.

따라서, 본 연구에서는 꽃송이버섯을 대상으로 액체배양
과정에서 생성되는 결정 및 비결정물질인 sparassol과 me-
thyl orsellinate을 균주별로 분리, 동정하여 화학적 구조를
구명하고, 배양액에 포함된 결정물질의 함량을 HPLC를
통하여 비교분석하여 균주별 생산 양상을 조사하였으며,
이들 물질의 생산력과 꽃송이버섯 발생 기주식물과의 상
관관계를 살펴보았다.

재료 및 방법

사용 균주 및 균 배양
본 실험에 사용한 28개의 꽃송이버섯 균주는 2003년부터

2012년까지 우리나라 산림에서 수집, 분리하여(Table 1), 국
립산림과학원 균주보존실에 PDA (Potato Dextrose Agar)
사면배지 형태로 냉장 보존되어 있는 것으로, 이들은 모두

Table 1. List of Sparassis latifolia strains used in this study

Strain Collecting area Host plant Year

KFRI 748 Pyeongchang, Gangwon-do Abies holophylla 2006

KFRI 645 Gurye. Jeonnam-do Larix kaempferi 2003

KFRI 700 Gwangneung, GyeongGi-do L. kaempferi 2005

KFRI 720 Muju, Jeollabuk-do L. kaempferi 2006

KFRI 724 Gwangneung, GyeongGi-do L. kaempferi 2006

KFRI 746 Gwangneung, GyeongGi-do L. kaempferi 2006

KFRI 749 Gurye. Jeonnam-do L. kaempferi 2006

KFRI 921 Gurye. Jeonnam-do L. kaempferi 2007

KFRI 922 Gurye. Jeonnam-do L. kaempferi 2007

KFRI 923 Gurye. Jeonnam-do L. kaempferi 2007

KFRI 1074 Hongcheon, Gangwon-do L. kaempferi 2008

KFRI 1075 Hongcheon, Gangwon-do L. kaempferi 2008

KFRI 1077 Hongcheon, Gangwon-do L. kaempferi 2008

KFRI 1079 Hongcheon, Gangwon-do L. kaempferi 2008

KFRI 1080 Hongcheon, Gangwon-do L. kaempferi 2008

KFRI 1081 Gwangneung, GyeongGi-do L. kaempferi 2008

KFRI 1082 Gwangneung, GyeongGi-do L. kaempferi 2008

KFRI 1084 PyeongChang, Gangwon-do L. kaempferi 2008

KFRI 1121 Gwangneung, GyeongGi-do L. kaempferi 2008

KFRI 1516 Hongcheon, Gangwon-do L. kaempferi 2011

KFRI 1787 Pyeongchang, gangwon-do L. kaempferi 2012

KFRI 722 Gwangneung, GyeongGi-do Pinus densiflora 2006

KFRI 1788 Pyeongchang, gangwon-do P. densiflora 2012

KFRI 723 Gwangneung, GyeongGi-do P. koraiensis 2006

KFRI 747 Hongcheon, Gangwon-do P. koraiensis 2006

KFRI 1076 Chuncheon, Gangwon-do P. koraiensis 2008

KFRI 1083 Gwangneung, GyeongGi-do P. koraiensis 2008

KFRI 1122 Hongneung, Seoul city P. koraiensis 2008
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S. latifolia로 동정된 것(Ryoo et al., 2013)이다.
접종원은 PDA 배지를 사용하여 23oC에서 30일간 배양
하였으며, 균사체 배양은 500 ml 삼각플라스크에 PDB (po-
tato dextrose broth) 배지 200 ml (pH 4.0)를 분주하여
121oC에서 20분간 멸균 후, 균주 디스크(직경 7 mm)를 병
당 2개씩 접종하고 23oC에서 60일간 배양한 후 균사체와
배양액을 실험에 사용하였다. 균사체는 70oC에서 2일간 건
조한 후 무게를 측정하였다.

화합물 분리 및 구조 동정
60일간 배양한 꽃송이버섯 배양액을 여과지(Watman,

C5)로 여과한 후, 분획여두를 이용하여 여과액을 에칠아세
테이트(ethyl acetate, EtOAc)로 용매 분획하였으며 EtOAc
층을 감압농축기(evaporator)를 이용하여 농축하여 조추출
물(Sparassis latifolia ethyl acetate, SLE) 3 g을 얻었다.

SLE를 50% 메탄올(methyl alcohol, MeOH)에 용해시킨
후, 속성 컬럼크로마토그래피(flash column chromatogra-
phy)를 실시하였다. Chromatography는 ODS-A (40×200
mm, YMC-GEL, S-75 µm, Japan) column을 사용하였으며,
EYEKA ceramic pump (VSP-3050)와 UV monitor (UV-
D2)를 이용하여 분리한 후, autochrome data module (영
린과학)을 이용하여 데이터를 autochrom-2000으로 분석하
였다. 분리 용매는 50% MeOH에서 80% MeOH로 기울기
용리(gradient elution)하여 총 6개의 분획(SLE 1~SLE 6)을
얻었으며, 이 중 SCE 2분획을 MeOH로 재결정하여 methyl
orsellinate (32 mg)를 단리하였고, SCE 4분획을 MeOH로
재결정하여 sparassol (18 mg)을 단리하였다(Fig. 2). 단리
화합물은 박층크로마토그래피(thin layer chromatography,
TLC), 핵자기공명(nuclear magnetic resonance, NMR), 전
자분무 이온화-질량분석기(electrospray ionization mass
spectrometry, ESI-MS)를 이용하여 분석하였다.

Compound 1 (methyl orsellinate)
White powder; C9H10O4; ESI-MS m/z: 181 [M-H]-; 1H-

NMR (600 MHz, CD3OD): δ 2.4 (3H, s, H-7), 3.9 (3H, s,
-OMe), 6.1 (IH, d, J=2.46 Hz, H-3), 6.2 (IH, d, J=2.22 Hz,

H-5). 13C-NMR (150 MHz, CD3OD): δ 24.4 (C-7), 52.2
(-OMe), 101.8 (C-3), 105.9 (C-1), 112.6 (C-5), 144.6 (C-
6), 163.9 (C-4), 166.3 (C-2), 173.6 (C=O).

Compound 2 (sparassol)
Crystal; C10H12O4; ESI-MS m/z 195 [M-H]-; 1H-NMR

(600 MHz, CD3OD) δ 6.3 (1H, d, J=2.4 Hz, H-5), 6.2 (1H,
m, H-3), 3.9 (3H, s, -OMe), 3.7 (3H, s, -OMe), 2.5 (3H,
s, H-7). 13C-NMR (150 MHz, CD3OD) δ 24.4 (C-7), 55.2
(-OMe×2), 98.7 (C-3), 105.3 (C-1), 111.1 (C-5), 143.1 (C-
6), 163.8 (C-4), 165.6 (C-2), 171.7 (C=O).

용매 및 기기
분리용 유기용매는 일급시약(extra pure, 99.9%)을 사용
하였으며, 분석 용매로는 acetonitrile(HPLC grade)을 사용
하였다. 물은 Millipore Milli-Q UV plus와 Ultra-Pure Wa-
ter System (Tokyo, Japan)을 이용하여 얻은 3차 증류수를
사용하였다.
단리화합물의 1H-NMR과 13C-NMR 분광 분석을 위해 서
울대학교 NICEM의 Bruker AVANCE 600 spectrometer
(Bruker, Germany)를 사용하였다. ESI-MS는 AB SCIEX사
의 API-2000을, TLC는 Kieselgel 60 F254 (0.25 mm, Merck)
를 각각 사용하였다.

시료 제조 및 HPLC 분석
50 ml 규격의 시험관에 S. latifolia 배양액을 40 ml씩 분
주하고 여기에 EtOAc를 10 ml를 첨가하여 용매분획하였
다. EtOAc 가용부를 농축하여 1 ml의 MeOH에 용해한 후,
이를 다시 MeOH로 10배 희석한 용액을 HPLC 시료로 사
용하였다. 이 때 시료의 sparassol과 methyl orsellinate 함
량은 미리 작성한 표준물질의 검정곡선식(0.1, 0.05, 0.01,
0.005, 0.001 mg/ml)에 대입하여 산출하였다.

HPLC는 600 pump와 controller, 996 PDA (Photodiode
array detector)와 717 autosampler로 구성된 Waters사의
제품을 이용하였다. HPLC 분석용 컬럼은 ACE 5 C18-HL
(4.6×250 mm, ACE사 제품)을 사용하였다. 검출 파장은

Fig. 1. Chemical structures of sparassol (a) and methy1 orselli-
nate (b).

Fig. 2. Scheme for isolation of methyl orsellinate and spa-
rassol from the mycelial culture media of S. latifolia strains.
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266 nm, 유속은 1 ml/min, 시료 주입량은 10 µl으로 하였
으며, 용매는 1% 초산을 포함한 물과 MeOH을 이용하여
50% MeOH에서 100% MeOH로 60분간 기울기 용리하여
분석하였다.

결과 및 고찰

단리화합물의 구조동정
속성컬럼크로마토그래피를 이용하여 물질을 분리하였으
며, 재결정 과정을 통해 2종류의 단리화합물(compound 1
과 compound 2)을 얻었다. Fig. 3은 compound 1의 NMR
과 HMBC 스펙트럼을 나타낸 것으로, 1H-NMR 스텍트럼에

서는 6.1 ppm과 6.2 ppm에서 benzene 핵에서 기인하는 2개
의 proton을 확인할 수 있었으며, 1개의 메톡실기(-OMe)와
메틸기(-CH3)도 확인할 수 있다(Fig. 3A). 13C-NMR 스펙트
럼에서는 101.8~166.3 ppm에서 벤젠핵에 기인하는 6개의
carbon을 확인할 수 있었으며, 173.6 ppm에서 케톤기(C=
O), 24.4 ppm에서 메틸기(-CH3), 그리고 52.2 ppm에서 메
톡실기(-OMe)에 기인하는 carbon을 각각 확인할 수 있었
다(Fig. 3B). Heteronuclear multiple bond correlation
(HMBC) 스펙트럼에서는 메톡실기와 케톤기가 결합함을
알 수 있었고, 메틸기는 C-6에 결합한 형태임을 알 수 있었
다(Fig. 3C). 따라서 compound 1은 methyl-2,4-dihydroxy-
6-methylbenzoate (methyl orsellinate)로 동정하였다(Fig.

Fig. 3. The 1H-NMR (A), 13C-NMR (B) and HMBC (C) spectra of methyl orsellinate. HMBC. heteronuclear multiple bond correlation.
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1b). 또 다른 단리화합물 compound 2는 1H-NMR과 13C-
NMR 결과를 통해 앞선 compound 1과 유사한 구조인
benzoate 화합물임을 확인하였으며, HMBC 스펙트럼을 통
해 메톡실기(-OMe) 한 개가 4번 위치에 결합되어 있음을
확인하였다. 따라서 compound 2는 methyl-2-hydroxy-4-
methoxy-6-methylbenzoate (sparassol)로 동정하였다(Fig.
1a).

꽃송이버섯 균주별 결정물질의 생산 패턴 분석
꽃송이버섯 균주별로 결정물질 생산 패턴을 분석하기 위
해 MeOH 추출물을 대상으로 1% 초산과 메탄올 용매를 이
용하여 HPLC를 실시하였다. Fig. 4는 266 nm에서 조사한
HPLC 크로마토그램으로, retention time 15분에 methy1

orsellinate (A)가 검출되었고, 31분경에 sparassol (B)이 검
출되었다. 균주별로 분석한 결과, 다음과 같이 크게 4종류
의 결정물질 생산 패턴을 나타내는 것을 볼 수 있었다; A와
B 두 가지 물질을 모두 생산(pattern 1), A와 B 그리고 미지
의 물질을 생산(pattern 2), B와 미지의 물질 그리고 미량의
A를 생산(pattern 3), A와 미지의 물질을 생산(pattern 4).

균주별 methy1 orsellinate 및 sparassol과의 함량분석
균주에 따른 물질의 함량 조사 결과, methy1 orsellinate
는 sparassol과는 다르게 거의 모든 균주들이 생성하였으
며, 가장 높은 함량을 나타낸 균주는 KFRI 645였으며(0.170
mg/ml), KFRI 1077도 0.078 mg/ml의 비교적 높은 함량을
나타났다. 0.05 mg/ml 이상을 생산한 균주는 KFRI 720,

Table 2. The yield of methyl orsellinate and sparassol form the mycelial culture media of S. latifolia strains after 60 days of incubation

Strain
Dry weight of mycelium

(A)†
Methy1 orsellinate

(B)‡
Sparassol

(C)‡
B/A (mg/g) C/A (mg/g)

KFRI 748 0.520±0.064 <0.001±0.001 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 645 0.394±0.069 0.170±0.025 <0.001±0.001 0.430 0.001

KFRI 700 0.597±0.070 0.018±0.020 <0.001±0.001 0.030 <0.001

KFRI 720 0.429±0.023 0.060±0.012 <0.001±0.000 0.139 <0.001

KFRI 724 0.500±0.013 0.001±0.004 <0.001±0.000 0.003 <0.001

KFRI 746 0.433±0.020 <0.001±0.001 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 749 0.472±0.040 0.050±0.024 <0.001±0.000 0.106 <0.001

KFRI 921 0.404±0.031 0.011±0.007 <0.001±0.000 0.027 <0.001

KFRI 922 0.444±0.024 <0.001±0.000 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 923 0.485±0.049 <0.001±0.000 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1074 0.403±0.028 0.000±0.002 <0.001±0.000 0.001 <0.001

KFRI 1075 0.386±0.039 0.018±0.007 <0.001±0.000 0.045 <0.001

KFRI 1077 0.399±0.028 0.078±0.016 <0.001±0.000 0.196 <0.001

KFRI 1079 0.534±0.036 0.056±0.014 0.001±0.002 0.105 0.003

KFRI 1080 0.430±0.045 0.074±0.017 0.002±0.001 0.172 0.004

KFRI 1081 0.452±0.046 <0.001±0.001 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1082 0.460±0.034 <0.001±0.004 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1084 0.452±0.029 <0.001±0.004 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1121 0.456±0.055 0.004±0.010 <0.001±0.000 0.009 <0.001

KFRI 1516 0.538±0.091 <0.001±0.000 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1787 0.412±0.042 <0.001±0.000 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 722 0.397±0.030 <0.001±0.002 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1788 0.454±0.045 0.028±0.006 0.003±0.004 0.061 0.007

KFRI 723 0.515±0.032 0.007±0.003 <0.001±0.000 0.013 <0.001

KFRI 747 0.499±0.075 <0.001±0.001 0.004±0.003 <0.001 0.008

KFRI 1076 0.458±0.014 0.021±0.014 <0.001±0.000 0.046 <0.001

KFRI 1083 0.470±0.030 <0.001±0.000 <0.001±0.000 <0.001 <0.001

KFRI 1122 0.436±0.090 0.002±0.006 <0.001±0.000 0.005 <0.001

†unit : g (n=3), ‡unit : mg/ml (n=3)
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749, 1079, 1080이었으며, KFRI 700, 921, 1075, 1076, 1788
균주는 0.01 mg/ml 이상, KFRI 723 균주는 0.005 mg/ml 이
상, 그 외 나머지 균주들은 0.001 mg/ml 이하 미량의 me-
thyl orsellinate를 생산하였다(Table 2).

Sparassol의 함량은 KFRI 747 균주에서 0.004 mg/ml로
가장 높았고, KFRI 1788은 0.003 mg/ml, KFRI 1079와
KFRI 1080은 0.001 mg/ml 이상, 나머지 균주들은 0.001 mg/
ml 이하로 sparassol을 생산하였다(Table 2). 이는 Wood-
ward 등(1993)의 보고에서 액체배양 시에는 sparassol보다
methyl orsellinate의 생산량이 더 많다는 연구결과와 일치
한다.

균체량과 methy1 orsellinate 및 sparassol과의 관계
액체배양을 통한 균사체 건중량은 KFRI 700 균주가

0.597 g으로 가장 높았으나, 균체량 대비 methyl orsellinate

함량(B/A)은 KFRI 645가 0.430 mg/g으로 가장 높게 나타
났다(Table 2). 또한, KFRI 720, 749, 1077, 1079, 1080은
0.1 mg/g 이상의 methyl orsellinate 함량을 나타냈다.
균체량 대비 sparassol 함량(C/A)은 KFRI 747 균주가

0.008 mg/g으로 가장 높았고, KFRI 645, 1079, 1080, 1788
균주도 0.001 mg/g 이상의 sparrasol을 생산하였다. 이러한
결과를 통해 각 화합물의 생산량과 균체량과의 상관관계
(R2=-0.26, R2=0.09)는 없음을 알 수 있었다.

기주식물에 따른 methyl orsellinate와 sparassol의 관계
꽃송이버섯의 기주식물에 따른 물질 생산 특성을 비교한
결과, 일본잎갈나무(L. kaempferi)를 기주식물로 한 균주는
Fig. 4의 pattern 1을 나타냈으며, 소나무(P. densifliora)는
pattern 2와 같이 methy1 orsellinate 뒤에 미지의 물질이
나타났다. 잣나무(P. koraiensis)는 pattern 3과 같이 spara-

Fig. 4. HPLC chromatogram patterns (266 nm) for S. latifolia strains. (A) methyl orsellinate, (B) sparassol.
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ssol의 피크가 높게 나오거나 pattern 4에서와 같이 spara-
ssol이 검출되지 않았다. 전나무(A. holophylla)는 pattern 2
와 같이 methy1 orsellinate 뒤에 미지의 물질이 탐지되었
으며, sparassol도 미량 검출되었다.
기주식물별로 methy1 orsellinate의 함량을 비교한 결과,
일본잎갈나무가 평균 0.025 mg/ml를 생산하였고, 소나무가
0.013 mg/ml, 잣나무가 0.022 mg/ml, 전나무가 0.001 mg/
ml 이하인 것으로 조사되었다. Sparassol의 함량을 기주별
로 비교한 결과, 소나무는 평균 0.001 mg/ml, 잣나무는
0.001 mg/ml, 일본잎갈나무는 0.001 mg/ml 이하, 전나무는
0.001 mg/ml 이하로 거의 생성하지 못하였다. 기주식물에
따른 결정물질의 생산력을 비교한 결과, 일본잎갈나무가
기주인 꽃송이버섯 균주는 methy1 orsellinate의 생산 능력
이 높고, 소나무나 잣나무가 기주인 S. latifolia 균주는 일본
잎갈나무나 전나무보다 sparassol 생산 능력이 높은 것으로
조사되었다.
동종의 꽃송이버섯이라도 기주식물이 다른 균주의 경우
에는 화합물을 생산하는 양상이 서로 다르다는 것이 이번
연구를 통해 밝혀졌다. 이와 같은 연구 결과는 버섯균과 식
물 간의 상호작용에 따른 유전적인 변화에 기인한 것으로
생각된다. 한편, Woodward 등(1993)이 제시한 바와 같이
꽃송이버섯의 이와 같은 물질 생산 특성은 목재의 균 감염
진단에 활용할 수 있을 뿐만 아니라 본 연구에서와 같이 결
정물질 생산 양상을 분석함으로써 꽃송이버섯의 기주식물
을 유추하는 데에도 활용이 가능할 것으로 사료된다.

적 요

꽃송이버섯(Sparassis crispa)은 배양과정에서 항균물질인
sparassol, methyl orsellinate (ScI)와 methyl-dihydroxy-
methoxy-methylbenzoate (ScII) 등의 화합물을 생산하는 것
으로 알려져 있으며, 이 중 ScI와 ScII는 sparassol보다 높은
항균활성을 나타내는 것으로 보고되었다. 본 연구에서는
꽃송이버섯의 액체배양 시 균사체가 생산하는 항균 물질인
methy1 orsellinate와 sparassol을 분리하여 NMR과 ESI-
MS 분석을 통해 그 구조를 동정하였으며, HPLC 분석을 통
해 methy1 orsellinate와 sparassol의 retention time은 각각
15분과 31분임을 확인하였다. S. latifolia의 화합물 생산 양
상은 크게 4가지로 대별되며, 균주에 따라 다르게 나타났
다. 기주식물과의 상관관계를 분석한 결과, 일본잎갈나무
와 잣나무에서 분리된 균주는 서로 다른 생산 양상을 보인
반면, 소나무와 전나무에서 분리된 균주는 동일한 생산 양
상을 나타냈다. 균체량과 화합물 생산량과의 상관관계는
나타나지 않았다. Methy1 orsellinate 생산량은 낙엽송에서
분리된 KFRI 645 균주가 0.170 mg/ml로 가장 높았으며,
sparassol 생산량은 소나무에서 분리된 KFRI 747 균주가

0.004 mg/ml로 가장 높았다. 이러한 결과를 통해 꽃송이버
섯 균주들의 methyl orsellinate와 sparassol의 생산 양상은
기주식물의 종류에 따라 다르다는 사실을 확인하였다.
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